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Synthese
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Biochemisches Dogma
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Nucleinsauren

Genetischer Code

3,4 nm

1. Base 2. Base 3. Base
U C A G

U Phe Ser Tyr Cys U
Phe Ser Tyr Cys C
Leu Ser ~Stop“ ~otop” A
Leu Ser ~Stop* Trp G

C Leu Pro His Arg U
Leu Pro His Arg C
Leu Pro Gin Arg A
Leu Pro Gin Arg G

A lie Thr Asn Ser U
lie Thr Asn Ser C
lie Thr Lys Arg A
Met (Start) Thr Lys Arg G

G Val Ala Asp Gly U
Val Ala Asp Gly C
Val Ala Glu Gly A
Val Ala Glu Gly G
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Translation an Ribosomen

Translokation

Peptid-
Ubertragung




Porphyrine Ham : O2-Transport im Hamoglobin (Blutfarbstoff)
Cytoham:  Atmungsferment / Cytochromoxidase
Chlorophyll: Photosynthese

HAM / PORPHYRINE
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Atmungskette 1) Substrat wird oxidiert (dehydriert) — NAD nimmt e- und H* auf

2) NADH gibt [H] an Flavin ab
— ein Molekul ATP wird aus ADP + P erzeugt
3) e- wird auf Ubichinon Ubertragen (Ubichinon wird reduziert)
contl 4) e~ wird auf Cytochrom b, ¢ (Ham) Ubertragen
— ein Molekul ATP wird aus ADP + P erzeugt
5) e~ wird auf Cytochrom ¢ (Ham) Gbertragen
. 6) e wird auf Cytochrom a (Ham) Gbertragen
— ein Molekul ATP wird aus ADP + P erzeugt
7) e wird auf O, Ubertragen
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Chromosomen Locl der Gene aut den Chromosomen
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DNA FINGERPRINTING

13 CODIS Core STR Loci
with Chromosomal Positions
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STR (short tandem repeats)

Number of direct repeats of sequences of 2-10 bases in the intron region

of a DNA sample
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